
 

 

 

 
Aufklärung metabolischer Stoffflüsse in 
pathogenen Mikroorganismen 

 
Hintergrund und Motivation 

Die metabolische Flussanalyse hat sich in der industriellen 
Biotechnologie als eine der führenden Technologien etabliert, 
um Fermentationsprozesse zu optimieren. Da diese Methodik 
einen tiefen Einblick in die Prozesse der Zelle ermöglicht, 
können Einflüsse von Kultivierungs- und Stressbedingungen 
sowie von Mutationen auf den Stoffwechsel analysiert 
werden.  

Der Anwendungsbereich der metabolischen Flussanalyse 

wird nun auf medizinisch relevante Fragestellungen erweitert. 

Ziel dieser Arbeit ist es, die Verknüpfung von Stoffwechsel 
und Virulenz aufzuklären. Die Erkenntnisse werden ganz 
neue Ansatzpunkte bei der Entwicklung von Medikamenten 
ermöglichen. Im Fokus der Untersuchungen steht Yersinia 
pseudotuberculosis, der Erreger von drei klinischen Formen 

der Yersiniose. 

Arbeitschwerpunkte: 

 Systembiologische Analyse von Wildtyp und Mutanten 
bei variierenden Kultivierungsbedingungen  

 Kultivierung im modifizierten kleinvolumigen Bioreaktor 
sowie in Schüttelkolben 

 Analytische Methoden: HPLC und GC-MS-Analytik, 
Auswertung mit Softwarepaketen 
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